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Záver
Rôzne bakteriálne druhy môžu prispievať k patogenéze aterosklerózy 

rôznymi mechanizmami, vrátane produkcie toxínov a metabolitov, stimulá-

ciou zápalových reakcií, či inváziou buniek hostiteľa. Cieľom budúceho pát-

rania je lepšie pochopiť mechanizmy, ktorými mikrobióm ovplyvňuje vývoj 

aterosklerózy, a identifikovať nové terapeutické ciele pre prevenciu a liečbu.
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