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Mikrobiom a aterosklerdza

Zaver
Rézne bakteridine druhy mézu prispievat k patogenéze aterosklerdzy

réznymi mechanizmami, vratane produkcie toxinov a metabolitov, stimula-

ciou zapalovych reakcif, & invaziou buniek hostitela. Cielom buduceho pét-
rania je lepsie pochopit mechanizmy, ktorymi mikrobiém ovplyvriuje vyvoj
aterosklerdzy, a identifikovat nové terapeutické ciele pre prevenciu a liecbu.
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